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WYKSZTAŁCENIE: 
 
2004 Stopień doktora nauk biologicznych – praca doktorska 

“Modelowanie presji mutacyjnej i selekcyjnej w genomie 
pronarkotycznym wykonana w Zakładzie Genomiki Instytutu 
Genetyki i Mikrobiologii na Wydziale Nauk Przyrodniczych 
Uniwersytetu Wrocławskiego pod kierunkiem Prof. 
Stanisława Cebrata,  

2000 Obrona pracy magisterskiej “Komputerowa symulacja 
ewolucji sekwencji kodujących” -  Zakład Genetyki, Instytut 
Mikrobiologii, Wydział Nauk Przyrodniczych Uniwersytetu 
Wrocławskiego.  

 
DOŚWIADCZENIE ZAWODOWE:  
 
2004-2005              Koordynator Krajowego Banku Dawców Szpiku przy 

Dolnośląskim Centrum Transplantacji Komórkowych we 
Wrocławiu  

 
2005-2008 Adiunkt, Katedra Biometrii Szkoły Głównej Gospodarstwa 

Wiejskiego SGGW w Warszawie  
 
2008 -2019 Adiunkt, Katedra Doświadczalnictwa i Bioinformatyki  Szkoły 

Głównej Gospodarstwa Wiejskiego SGGW w Warszawie 
 
2019- Adiunkt,  Katedra Biochemii i Mikrobiologii Szkoły Głównej 

Gospodarstwa Wiejskiego SGGW w Warszawie 
 
2006-2014 Konsultant i koordynator Centralnego Rejestru 

Niespokrewnionych dawców Szpiku i Krwi Pępowinowej  
POLTRANSPLANT 

 
2014 -  Kierownik zespołu Centralnego Rejestru Niespokrewnionych, 

Potencjalnych Dawców Szpiku i Krwi Pępowinowej 
POLTRANSPLANT 

 
BADANIA I ZAINTERESOWANIA NAUKOWE: 
 

Obszar zainteresowań naukowych: Uniwersytet Wrocławski: 
analiza asymetrii składu nukleotydowego genomów 
bakteryjnych zastosowanie symulacji Monte-Carlo w badaniu 
ewolucji genomów bakteryjnych, konstrukcja tablic presji 
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mutacyjnej i rekonstrukcja tablic PAM na podstawie wyników 
symulacji. 
-Katedra Biometrii SGGW: implementacja metod MC w 
analizie  porównawczej genomów analizie presji mutacyjnej, 
modelowanie matematyczne rozwoju kłącza roślin.   
-Katedra Doświadczalnictwa i Bioinformatyki we współpracy z 
Instytutem Im. Nenckiego i IBB PAN  – uczestnictwo w 
projektach naukowych w zakresie analiz bioinformatycznych 
– dokowanie ligandów, modelowanie homologiczne struktur 
białkowych, badanie interakcji białko-białko, charakterystyka 
rodzin białkowych, ich funkcji i relacji filogenetycznych. 
Tematyka badań: nowe rodziny kinaz i pseudokinaz (m.in. 
SelO, CotH, FAM69), badanie oddziaływań między 
receptorami komórek T i antygenami HLA.   
-Centrum Koordynacyjno-Organizacyjne Poltransplant we 
współpracy z WUM – opracowywanie statystyk 
przeszczepiania komórek krwiotwórczych, analiza przeżycia 
biorców, statystyka i analiza wyników transplantacji. 

 
SZKOLENIA:  
 

2018 SAS training:  SAS Enterprise Guide: Introduction to 
Data Operations and statistical procedures: regression and 
ANOVA) 
 
2017 WMDA Search Coordinator Certificate Training 
Programme – Advanced  level 
 
2016-2017  Studia podyplomowe:  Bazy danych. Metody, 
narzędzia, praktyka., Politechnika Warszawska  
 
2016 WMDA Search Coordinator Certificate Training 
Programme – Basic level 
 

 
PROGRAMY I JĘZYKI  
PROGRAMOWANIA: Statistica, R, Statgraphics, SAS, Schrodinger(R), SQL, Perl, R

  
 
DYDAKTYKA:   2006-  zajęcia w ramach programu studiów SGGW dla 

studentów na kierunkach biologia, rolnictwo, technologia 
żywności: 
Statystyka (studia licencjackie i magisterskie),  
Podstawy Bioinformatyki,  
Technologie Informacyjne, 
 
2001-2004 Uniwersytet Wrocławski, zajęcia dla studentów 
kierunku biologia i ochrona środowiska:  
Podstawy Genetyki, Mikrobiologia 
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PROJEKTY NAUKOWE: 
 
2009-2011 “Biochemical and structural analysis of the type II 

metacaspase (Triticum aestivum)”, project director: Ewa 
Piszczek PhD, Department of Biochemistry, WULS 

2007-2010 “Bioinformatics analysis of CLCA protein family”, 
project director: Krzysztof Pawłowski, Nencki Institute of 
Experimental Biology , Polish Academy of Sciences, Warsaw 

2007-2008   “Modeling of human T cells antigens alloreactivity – 
the pMHC/TCR complexes in the context of HLA 
diversity and implementation in transplantology”, 
project director: Małgorzata Dudkiewicz, Department of 
Experimental Design and Bioinformatics, WULS 

2002-2003  “Procaryotic genomes’ evolution rate”, Project director: 
Prof. S. Cebrat, Institute of Microbiology, Wrocław University  

2000-2002  “Analysis of the non-coding regions of genomes”, 
Project director: Prof. S. Cebrat, Institute of Microbiology, 
Wrocław University  
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